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— v HEAE30% (F2E24 0 B4R Hld0)
1. faﬁ% * % - stopcodon (A) UAA (B) UAG (C) UGA (D) AGG

2. 11T fag% % — initiationcodon (A) AUG (B) GUG (C) UUG (D) AGG

3. 7 M sIRNA 2 #cit » im % 84538 (A) w3t 7 (B) fr RNAsplicing 7 B (C)

4. F B R{r2 2 - & transcription unit 2 gt o e K488 (A) 4 - 5 DNA B 7 (B)
W5 - A% (C) 4=p promoter (D) % i+ >+ terminator

5 3 MEF 4 2 - B transcription unit 2 4t fag{{g%f‘;;éf-(A)ﬂa%# EDNA & 7] (B)
S8z - A% (C) 4= p promoter (D) * 1+ »* coding region 2. % 3

6. 7 M polysome z #xif - xﬁ—"ﬁ{éﬁ;ﬁ'— (A) #- mRNA (B) frtranscription 3 B (C)
fe ribosomes 3 B (D) 7= ¥ # polyribosome

7. 3 B primary transcript 2 4cit > ¥ 4535 (A) R4 - BLDNA A7 (B) - 2 &%
2.k 3% (C) 4= p promoter (D) * it 3% terminator

8. 7 M ORF z &t > zai]gzﬁurg;;’— (A) 24 openreading frame (B) 7z - & 7|ctriplets
(C) coding for amino acids (D) % termination codons

9. 3 B nick translation 2 At > Tﬁ;ﬁ{@g’éﬁ—(A) ip E.coli {1* H DNA polymerasell it {7
AfEE a2 i (B) 22 3-OH 2 5-P- Bae. (C) 54 A DNA 2 H ¥
-3 (D) ¥ B* AT invitro #-gons R 2 P 4 » DNA A 5 p

10.7 B reversetranscription z Acif fa—“g{%’gﬁ-(A) " RNA 244 (B) &= cDNA(C)
#2 hpa (D) F RNA polymerasell

olyadenylation 2 #cit » fr £k f/z (A) #2 GE P2 @eier 288 (B) 5
c

114 B PR
] LR A S S 21 (D) B

p

7% v polyadenylic acids £ RNA 4 & 2. 5'-#8 (C) %

4 42 524 4 DNA 2 replication (47 %) &%

12.77 T @ —‘F'f % P DNA 2.2 ;# (A) Southernblotting (B) Northern blotting (C) Western
blotting (D) Eastern blotting

13.7 M transcription factors &2 12 4 42 @4k > o E4F (A) 4- 30 F (B) afér
Az42 (initiation) FFECZ & (C) ¥ #%3 trans-acting elements (D) ¥ 3% enhancers

14.5 B general factors &5 % 2 4 2 45 o ¥ A3k (A) £- v | (B) fffsidzdys
(initiation) FFE 7 & (C) T #cpromoter 3 & (D) ¥ 4r RNA & & (RNA
polymerase) & &




Y

% RNA Z# & % £

10.3 B3 124 # 2 mRNA > m % £

BEAfHEAE {te FER ALIATFALABLIIRS YR
R o

5.2 %2 # 4+ mMRNA 3 @46 RNA % & fi# (RNA polymerase) (A) | (B) II (C) IlI

(D) Mty 3k

5ERE30% (F 334 > 47 Flie)

1. DNA £ 7 (cloning) 2z #H 3 s (A) 1254 fF g T 3017 g DNAimfag\%@' (B)

Mg E e - DNA P E A5 & 22 DNA (C) #-4¢ £ 22 DNA B rpmimieeis
~ 24 W (D) #:#%E 77 £ 2 DNA 2 7 31 w¥2

. DNA £ &= (DNAligases) (A) ¥ » 3 p virus(B) ¥ 2~ 4 p E.coli (C) ¥ »3gp B

% (D) DNA £ " £- FR B2 F

C {2 fEAEF (A) T A #p W (B) F A #p bacteriophage (C) 4 #tp B4 & (D)

¥ A HEp ovirus

HAPRZ = AR RS (A) fdez (B) 2 a4 (C) gt (D) i

M P l?'ﬁm 7% (A)DNA % T(thymine)(B)RNA i U (uracil) (C) DNA
4% 1Bt (D)DNA Z RNA 2 Bt ¢ 8245 32 § 5B

LT E A ke (A) BB Ha e F (B) B2 A 1Y Bt R RG S

(C) A7 2fjiv (D) PCR (polymerase chain reaction)

7 B ribonuclease protection assay (RPA) 2 #cit » i &t 72 (A) ¥ @] DNA (B) 3

# i¥ RNA #£ 4+ (riboprobe) (C) 2 £ (hybridization) » [@- (6 WHER S FAEE > Ak

RETABPL (D) F#* RNAFS

B4 F2 A T P % DNA 2 B 7] (A) cisacting element (B) enhancer (C)
upstream factors (D) inducible factors

LR A P2 A FE 05 7 i DNA 1 2 5 5 (A) cisacting element (B) enhancer (C)

upstream factors (D) inducible factors

)
3?
E{+.
F_&

¥ wfe $% ¢ processed (B) flmre B
i 7 #3% (C) methylated cap % 4 & 5'-:3 (D) &mee ¢ poly (A) 4ot 3-2H

= R E AL 40% (542 10 4 )

1. ik & 12483 % 4.0 2 2 (Centrifugation to equilibrium in cesium chloride-ethidium

bromide gradient) i 7748 DNA 2 Bi3Z ~ # 32 % (10 &)

2. 2 ]3P RFLP (restriction fragment length polymorphism) (10 %)
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3. WP E x4 P cdlcycle 2 & BrFE (10 &)

4. f it ChromosomeWalking % p 7 (10 &)



